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Analisis multiomico

Descripcion

Llevamos a cabo un analisis integrativo supervisado de diferentes datos émicos (transcriptdmica, protedmica y
metaboldmica). En primer lugar, se selecciona el nimero de componentes, se calculan los coeficientes de correlacion
entre los diferentes sets de datos y se realiza un analisis independiente de cada uno, previo al andlisis integrado.

Archivos de partida Plazo de entrega

» Excel curado de valores » Estimado: 15 dias laborables
cuantitativos para cada émica

Servicios incluidos

» Asesoramiento personalizado, tanto en el disefio experimental como en la interpretaciéon de resultados.

» Lecturay preprocesamiento de los datos, incluyendo la asignacién de nombres a las columnas, filtrado de datos
irrelevantes y reordenamiento segun criterios especificos.

» Transformacién y normalizacion de los datos para asegurar su comparabilidad y prepararlos para analisis
posteriores.

» Evaluacién de la calidad de los datos mediante andlisis exploratorios, como el andlisis de componentes principales
(PCA), para identificar posibles patrones o problemas.

» Integracion de datos de diferentes plataformas dmicas para realizar un andlisis conjunto que permita obtener una
visién global y coherente de los mismos.

» Andlisis de enriquecimiento funcional para identificar rutas metabdlicas y términos bioldgicos significativos,
proporcionando contexto bioldgico a los resultados observados, tanto en las dmicas individualmente como en el
andlisis integrado.

» Identificacién y anotacion de metabolitos, facilitando la interpretacién y la conexién con bases de datos publicas
para su caracterizacion.

Resultados

Entregamos los resultados a través de nuestra plataforma Genome One Reports.
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Realizamos el analisis integrativo supervisado de
datos transcriptomicos, protedmicos y metaboldmicos

Fig 2. Detalle del andlisis
Pathways Enrichment para
cada técnica émica y grupo
experimental.

Integrated Analysis

Fig 3. Pantalla principal del
analisis integrado incluyendo:

Correlation Circle Plot
Circos Plot Multiblock
Relevance Networks
Loading Weights
Clustered Heatmap
Clustering Results
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Los graficos son interactivos y pueden descargarse
facilmente en pdf de alta calidad
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Fig 4. Explorando el grafico Circos
Plot se obtiene uno individual para
cada 6mica empleada.
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Fig 5. Detalle del grafico Loading
Weights para cada componente,
técnica dmica y grupo experimental.
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Fig 6. Explorando el grafico
Cluestered Heatmap se accede a
una nueva pestafia con heatmaps
para cada componente utilizada
en el andlisis.
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Analisis de datos NGS disponibles

Entregamos los resultados de los anadlisis bioinformaticos a través de nuestra plataforma Genome One Reports, una
intuitiva interfaz web capaz de manejar grandes conjuntos de datos permitiendo la revision y visualizacién de los
resultados de una manera sencilla.

Gendmica

Estamos especializados en el andlisis de genomas, exomas, trios de exoma y paneles de genes para la identificacion
de variantes de alta calidad (SNVs, Indels y CNVs) en los que ofrecemos diferentes posibilidades, como andlisis
individual, multisample, trios hereditarios y andlisis somatico. Para llevarlos a cabo podemos partir de archivos FASTQ,
BAM y VCF de lllumina y MGI, o archivos VCF de lon Torrent.

Projects > Dreamgenics Damo > DEMO > G220010

No ' 15sases
pvs1 oMz 0421503
No 2 2ussezn
B85z No ' 27

No 1 ussz2528

pust oMz 3 108726058

pvsi|es2 aase2

estles2|pPa No ' 18840001

Bs1]8s2(PP3

5892803

et No 3 assamar

No s Tose8s2

050252

Fig 9. Detalle del listado de
variantes anotadas mostrando
su patogenicidad siguiendo
criterios ACMG.
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Transcriptomica

Realizamos cuantificacion de la expresidn génica, andlisis de expresion diferencial y el estudio de enriquecimiento de
rutas (GSEA) y términos Gene Ontologies (WikiPathways, GO-MF, GO-BP y GO-CC) para totalRNA, mRNA y miRNA.
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Fig 10. Pantalla principal del

Differential Analysis. Todos los [ro——
gréficos estan disponibles con

p-valory p-valor ajustado:

PCA Plot
Histogram
MA Plot
Volcano Plot
Heatmap
Correlation Heatmap et

log10(pvalue)

6 | Analisis Multiémico



Single cell RNA-Seq

Ofrecemos dos paquetes de analisis (Estandar y Ampliado) a partir de datos de secuenciacion lllumina, asi como la
posibilidad de realizar un andlisis completamente personalizado.

Fig 11. Pantalla principal del
Global Analysis para un analisis
ampliado, incluyendo:

« PCA components

« tSNE/UMAP plot clusters

« tSNE/UMAP plot cell types

« Dotplot Top 2 Markers

« Velocity

o Silhouette Algorithm

« Trajectory Analysis

* CellChat

+ Heatmap

« Differentially Expressed
genes table
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Informacion y presupuestos

TIf. 985 088 180 / 613 038 948
info@dreamgenics.com

Dreamgenics, S.L.
C/ Finlandia, 2 1°
33010 Oviedo

Esta publicacion pertenece a Dreamgenics, S.L. La informacién mostrada en este
documento puede estar sujeta a modificaciones sin previo aviso. Se prohibe la

reproduccion total o parcial de su contenido sin el consentimiento expreso del autor.

Dreamgenics, S.L. no asume ninguna responsabilidad por cualquier error u omision
en el contenido del mismo.

© Dreamgenics, S.L. All Rights Reserved.

www.dreamgenics.com

B_01.04



